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Celem badan byta ocena bioréznorodnosci dzikich owadow zapylajacych i monitorowanie
biordéznorodnosci roslin pokarmowych, tzw. pozytkéw pszczelich, na terenach intensywnych
upraw ogrodniczych i rolnych, oraz ocena bior6znorodnosci hodowlanych populacji pszczoty
miodnej.

Oceng biordéznorodnosci owadoéw zapylajacych wisnie i jablonie wykonywano w powiecie
putawskim i zwolenskim, w sadach o tacznej powierzchni 24 ha. Obserwacje zageszczenia
owadow na plantacjach prowadzono w godzinach 9:00-13:00. Owady liczono
Z wykorzystaniem metody transektow liniowych, a do szczegétowych badan
taksonomicznych potawiano owady za pomoca putapek Moernickiego. Obserwacje
prowadzono: na poczatku, w pelni i pod koniec okresu kwitnienia roslin. Na obu plantacjach
dominowaty pszczoty miodne, odpowiednio 85% i 95%. Zaggszczenie owadow
pszczotowatych na poszczegélnych plantacjach roznito si¢ istotnie, na zadnej nie osiagajac
wymaganego optimum. Analiza materialtow odlowionych za pomocg pulapek wykazata
obecnos$¢ pieciu rodzajow pszczolowatych na wisniach i trzy rodzaje na jabtoni.

Badanie bioréznorodnosci owadoéw  oblatujgcych gryke prowadzono w  dwoch
miejscowosciach powiatu zwolenskiego na plantacjach o lgcznej powierzchni 9 ha.
Obserwacje wykonywano wedtug podobnej metodyki jak w sadach owocowych. Tu réwniez
dominowaty pszczoty miodne (83%), a zageszczenie owadow na poszczegdlnych plantacjach
roznito si¢ istotnie. W bezposrednim sgsiedztwie upraw roslinno$¢ pozytkowa nie tworzyta
zwartych tanéow. Obserwowano mniejsze skupiska lub pojedyncze egzemplarze
poszczegolnych gatunkow, bez istotnego wptywu na oblot zasadniczych roslin uprawnych.

Ocene roznorodnosci pszczoly miodnej wykonano dwuetapowo, wykonujac badania
molekularne oraz morfometryczne. Proby do badan pobrano z 8 linii hodowlanych lacznie
z 115 rodzin pszczelich.

Do oceny zroznicowania genetycznego na poziomie molekularnym zastosowano metode
SSR- PCR, z uzyciem sze$ciu par starterow mikrosatelitarnych, a nastepnie analiz¢ wariancji
molekularnej. W celu oceny czystosci podgatunkowej poddanych genotypowaniu od 2015
roku prob pszczot wykorzystano metode STRUCTURE pozwalajaca na wykrycie stopnia
zmieszancowania w oparciu o statystyke Bayesa. Analiza wariancji molekularnej wykazata,
ze wszystkie linie hodowlane cechuje znaczne obniZenie zrdéznicowania genetycznego,
a grupowanie genotypow pszczot metoda STRUCTURE, wykazato znaczne zmieszancowanie
wielu linii hodowlanych. Srednie prawdopodobienstwo przynaleznosci do zadeklarowanego
podgatunku u poszczegdlnych linii wahato si¢ od 0,5 do 0,96.

Do badan morfometrycznych postuzyly pszczoty z tych samych rodzin, z ktérych pobierano
osobniki do badan molekularnych. Oceniono czystos¢ podgatunkowa rodzin pszczelich na
podstawie uzytkowania skrzydta robotnic. Badane pszczoty charakteryzowaly si¢ wysokim
poziomem cech podgatunkowych, jednak liczba rodzin zdyskwalifikowanych byta wyzsza niz
w latach ubiegtych. W celu sprawdzenia, czy morfologia skrzydel pszczoty miodnej zmienia



si¢ w ciggu roku, wykonano pomiary robotnic wiosennych, letnich i jesiennych pszczot
srodkowoeuropejskich. Nie stwierdzono statystycznie istotnych réznic w uzylkowaniu
skrzydet w zaleznosci od terminu pobrania proby.

Oceniono sktad rodzajowy nadrodziny pszczot Apoidea oblatujacych kwiaty wymienionych
gatunkow roslin uprawnych.wisni jabloni i gryki. Por6wnano sktad gatunkowy szaty ro$linnej
poszczegolnych lokalizacji  jako potencjalnej alternatywy dla ro$liny uprawianej
w monokulturze. Okreslono znaczenie poszczegdlnych grup owadow dla zapylania
wymienionych ro$lin uprawnych. Wykonano analiz¢ czystoSci rasowej | zrdéznicowania
genetycznego wewngtrz wybranych populacji pszczot na podstawie analiz molekularnych.
Na podstawie analizy polimorfizmu DNA zbadano zréznicowanie genetyczne i oceniono
pokrewienstwo wybranych linii hodowlanych. Wykonano analize czysto$ci rasowej
I zrbznicowania fenotypowego wybranych populacji pszczoét na podstawie pomiarow
morfometrycznych. Wykonano badania uzylkowania skrzydel w zaleznosci od pory
urodzenia.



